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( )1 FAPR- @A ¢ AR 2 & A~ (secondary messengers) ?
(A) ATP (B) ADP (C) dGTP (D) CTP
( ) 2. B SRR R et > T AR R Y
(A) ity 3Bt ¥ L5 5
(B) afiEeans 32 2 Bmd 3 5
(C) efifpens 2 Batd 43 o+
(D) &ty 3 Bmd s -
()3 TrlEme g RS S "pumps ; {- "channels ; shatit > fe f & Fa 9
(A) pumps {%Sff’%ﬁtﬁv@ﬂi%]
(B) channels #.:& ﬂi%lﬁﬁi’ & FIRF e B s
(C) pump %2 & ‘J’*k‘ (LR YA Mgt
(D) channel %22 (8 65 Jﬂc ﬁéiﬁﬁiim@%
( ) 4. Till?’—'ﬂk"" ki P Fw B AR Y
(A) northern blot (B) easternblot (C) southernblot (D) western blot
( )5. fmrE o 3F S ,5,;’ X P pL 1 13 mRpL T e BN FR T AR B Lo i M N
?}t/@kﬁ&“ ?
(A) Val (B) Ser (C) Tyr (D) Thr
( ) 6. T 7| ¥fB-adrenergic receptor <hs it > 7 F 43R 7
(A) ¢+ receptor £ 3 7 transmembrane domain
(B) & it 4 receptor ¢ 3 4r fm?s b CGMP 73 £
(C) EHRFPNFBIEFL G GTP e %22
(D) 3 i @iz ¢ 7% - adenylate cyclase
( ) 7. T It insulin eha ik o e B3R
(A) gjgﬁu-ﬁj%m@ A
(B) ¢ & it fm®e ph 7 protein phosphatasel
(C) ¢ & i fmre 5t o Ser/Thr protein kinase
(D) g2 Mﬁf& it glycogen synthase
()8 TAIHCAMP gt o P F 7
(A) - 8 PKA 25 & 22 4 5 CAMP 4 5 & &
(B) ## CREB 2 £ » ita 3 & A Flehi 1L
(C) 7 & CAP % & » i@ B fx lac operon
(D) % CAMP & it PKA BF > ¢ 1 potassium channel B
()9 TAIR- BAGF > Hwmreiitr 2 N EHT =B ?
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(A) estrogen  (B) insulin (C) epidermal growth factor (D) epinephrine

( )10, A fL e BHEARY 0 % - i@;ﬁ;a?{’sﬁ,g €% > THIM- FALrIFIEL T | h
BX —'F% ?
(A)GIn (B)Glu (C)Asp (D) Asn
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)11 T 7|7R— A+ > 3 & & ureacycle ¥ IR ?
(A) ornithine  (B) arginine (C) succinate (D) citrulline
)12. Phospoinositide cascade #_w*s o — B2L4 £ & g L @iE > dae L @E? 5 - B
ZEH £ & che F —PIPy R T SR B EEE A58 PIPy 07520 7
(A) phospholipase D (B) phospholipase A
(C) phospholipase B (D) phospholipase C
)13.7 Fie s Bk 3 A B 2% & (carboxyl group > -COOH) ?
(A) 4= (Glycine) (B) = % #epe (Aspartic acid )
(C) ® zispg (Methionine) (D) peo=pe (Tyrosine)
J14.5% - F=v Fpl i 50 i34 7 v FengFiii w2
(A) tepH=5pF > 3 2R &~
(B) tepH>5 P> Fov F2 4 2T 0 10 &
(C) tepH<S P& » 3v HH § T > 9710 § B
(D) pH=5pF > &7 H? 2 4
JI5.2 8P A R RELE NPT G
(A) §5# (B) Camp (C) ATP (D) *a%pk
)16.0% % Wit £ ik 4 HEEL P ?
(A) BRAZ g4 (B) B-15 (C) F Rt (D) 7 §ij 4= il
A7 5% Bt F i b i# 5o 60%PF o ARk & [S]E >
(A)12Km (B)Km (C)32Km (D) 2Km
)18.— & F ey F B AEFRIT® (glycolysis) {6 o A4 5503 ATP?
(A2 (B)4 (C)12 (D) 38
)19.7 Fie L BEELT BRAEF Joig /2 (Pentose phosphate pathway ) » 2 1 & & ++ 7
(A) ribose-5-phosphate 2 2 NADPH
(B) ribose 5-phosphate 2 2 ATP
(C) glucose-6-phosphate 2 2 NADPH
(D) glucose-6-phosphate 12 2 ATP
)20.10 A B A BT P Fed FTRE 0 i gﬁnféﬂ’lﬁ'u?
(A) serum albumin Mr = 68,500
(B) immunoglobulin G Mr = 145,000
(C) ribonuclease A Mr = 13,700
(D) RNA polymerase Mr = 450,000
)21.%¢ >+ EC number ( The Enzyme Commission number) ® ¥ ﬂ st oFE 9
(A) MpEZ i 5 RIpOpER &~ 32 (B) MR 7| G kypiops 4 A~ 52
(C) MEEA# il 5 G bk A8t (D) b fhs dyhorpsd o 8
)22. 1 3h A enit B 13 AF i —‘ﬁ%{ﬂi ’
(A) — g S a1t st i3 875
(B) A A3\ 7 1 ft 4 chflit T 3 ppiE g
(C) A 45\ % Zmhpei & 3 ghph 1 cha b
(D) @ A e - &2 F 4 2
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)23.7%— R A F £ 280nm wx dc & ?
(A) ¢ "=t (Tryptophan) (B) ¥ »=p& (Phenylalanine)
(C) = * g (Aspartic acid) (D) peo=pe (Tyrosine)
)24. 1 >+ 4 A % (buffer) 2. 4cit @ ?‘f T FE?
(A) Bk gtirn 4 M (B) pH=pka p¥ > s ffrix 4 B it
(C) EiaRr3 - BEHRER (D) A 8o palirl i i
)25.7F 7] i@ T:{ % i& {7 protein Glycosylation # 1 & vz B ?
(A) endoplasmic Reticulum and Golgi Complex
(B) endoplasmic Reticulum and mitochondria
(C) Cysosome and Golgi Complex
(D) Ribosome and mitochondria
)26. 1 >+ B-amylase sigit (L5 T A H I AE 7
(A) L &-kfzA % 5 glucose (B) #: -k f# starch -1 -1,4 linkage
(C) e prps (D) & * iiié_r'%%fr%fr%fﬁi’
)27. %~ % B glucose # 4% = & &~ + lactate pF ¢ 2 4 % > 3 ATP?
(A1 (B)2 (C)36 (D) 38
)28. 8 * F & o it > T A K 1 RE D
(A) 4 % hexokinase f ;2 i& {7
(B) R * antimalarial drug p 5! 4= g
(C) s B4 # £ NADPH
(D) Iﬁi% T IR Ak R Fﬁig SRR X S
)29.Mammals i ;% #- fatty acid # % % glucose > i & ¥ 4% 7 S HF &7
(A) B-oxidation (B) gluconeogenesis
(C) w-oxidation (D) glyoxylate cycle
)30.F fiE g ¢ 4 » #75 TCAcycle #75 chenzyme » 3% 1 5 2 acetyl-CoA » = 2 3
e AL 55X A ATP(X GTP)?
(A2 (B)12 (C)1 (D) 10
)BL%E G — &+ 17 Baibe oy s pk » (B- oxidation {5 ¢ & % > &+ acetyl-CoA ?
(A)5 4+ (B) 6~ + (C) 7= (D) 8~ 3
)32.54 3t 7 3 @ if4daz. chemiosmotic coupling & 3 - T 74t i PEEE?
(A) ﬂ‘:iﬂing pORCE R R AR
(B) 5 i“giphis k sud sed e #:i’?:jwﬁ ATP & %% ~ H 3 pump #7ie=
(C) #&7 P rEp *hIRRE e 3t
(D) PR HshpH v A F
)33. 1 »+ cholesterol sn4xit » T 7 i@ Jf%’;ﬁ'-?
(A) A4 IR i
(B) HAA+2=H <o 3 5 isoprene
(C)d 7 BR A ’T%E ;wﬁé: Mo
(D) &4 squalene # 3 m %
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)34. 18 >+ superoxidase(SOD) ehszit » ™ 7] fp 3 & £ ?
(A) SOD it ‘;j.?"‘,lrt H,0, (B) al:f_ﬂing ¥ Z 3% Mn 3] SOD
(C) #2887 23 CulzZn A (D) SOD ¥ 75 tevf 58 47
)35.7 7 i ¥ % A >+ Ketone bodies ?
(A) acetone (B) acetoacetate (C) D-B-hydroxybutyrate (D) acetyl CoA
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For v Fehs 3 855 110kDa v R 2t v e cDNA & &R 2 5 2 kb ?

dodk A Y A %% A Flih promoter - 3R & 3%3E * genomic library 1 & cDNA library ?
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(FEAd 4 &) P Kmiz » EL &5 @ ?
FEmE Bipenitr 4§ oona 9

Bie s fhigd gt oshuttle ~ 387
B
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