B SRR SR 103 2 EE TSR ALE
WALV — £V EESRE
— >~ BRI (GLSLAH > R 297) (FAFHREAETER)

1. THIRAEEHY pl BT & (K ?
(A) Aspartate (B) Lysine (C) Tyrosine (D) Serine

2. MR ARE A A RED a0 2
(A) Valine (B) Proline (C) Threonine (D) Asparagine

3. TNHIHERR IR EH RN EA R EIRE ST ?
(A) VCDA (B) WEGM (C) PLIT (D) LKES

4. TYMEEREE S - A ] DA TEE HE Ry g (disulfide bond) ?
(A) Urea (B) Guanidinium chloride
(C) Sodium dodecyl sulfate (D) Mercaptoethanol

5. BEEEHRF(trypsin) o] Bk 7Kg 5 HE— Rk 2
(A) LEHT (B) ADKM (C) QSCQ (D) DFGA

6. BENEEE &SR > FYIRIN A IR 2
(A)  HERRSEE — e A AT e as
(B) Z&FRTARVHEIRSEELZIRZL (cis) HUSHE
(C) “mif R EOE RSB E R RS
(D)  &HRRHYHEARSE B HRAVR

7. NHEMTRIREES » A2 UG T LR R A B R H'E ?
(A) Gel-filtration chromatography  (B) Hydrophobic interaction chromatography
(C) Affinity chromatography (D) lon-exhange chromatography

8. NIERFNESE - MERRHRRELERSTER RN ?
(A) 1/Vmax (B) Vmax (©) Km (D) kcat/ Ky

9. fE(LPUAG (catalytic antibody) m]LAMETTIEZRSME - IEDUAGEMERILAS & NoIME LAz 2 fE
(BN FERYTHEE ?
(A) Enzyme substrate (B) Reaction product
(C) Transition state (D) Enzyme inhibitor



10. ATRREE IS X Sl TR B R - BElE 2R A& 2

(A) Oxidoreductases (B) Transferases (C) Hydrolases (D) Isomerases

11. NHlfeEEE - A& A r e el 2 catalytic triad HY— & ?
(A) Glycine (B) Histidine (C) Leucine (D) Methionine

12. NADH 73K BRAS HET TER T AR S T » SR BTz == MY 2
(A) Ubiquinone  (B) Cytochrome b  (C) Cytochromec (D) Oxygen gas

13. NADH 43k BR A HE T 88 T-EE S AE o e E R RS AN S (matrix) k%
L R A Y A RS B Mg 2
(A) Proton (B) ATP (C) FADH, (D) ADP

14. THIHEEE > AT LAKF NADH fE4HR S EL SR BREaG N - PR i 2 RE R ©
(A) Glycerol 3-phosphate shuttle (B) Malate-asparte shuttle
(C) Carnitine acyltransferase (D) Phosphate translocase

15. THIKIBREG T (B EIAAE S p 4R T (apotosis) Figz ?
(A) NADH dehydrogenase (B) Ubiquinone (C) Cytochrome c (D) ATP synthase

16. BHSHERELZIE (glycolysis) » NAIRILA 4 TR 2
(A) #EY)E acetyl-CoA
(B) s —BEEY)Z glucose 1-phosphate
(C) FerEEd: NADH
(D) ;¥ fES A NADH LUK, ATP

17. izbEREsE & A7(R - ribosome binding site) ~ BrEh (P : promoter) ~ fEEEELIAEE(S - +1 start site)

£ DNA 5 ImEl 3° LafIET Ry far?
(A) PRS (B) PSR (C) RSP (D) SPR

18. 43 ¥& 33 KDa HyZE[1’E > EH ORF (open reading frame) 495 %£?
(A) 66000 bps
(B) 6000 bps
(C) 9900 bps
(D) 900 bps

19. BA® RNA 2 DNA » "R AIE0 Al & = HE?
(A) RNA 55318 [EE DNA X
(B) RNA EE DNA 1£ C2’_E/b— (& 1
(C) —fGIRIL T > RNA LE DNA FE7E
(D) RNA Hy =gl 4515EE DNA HYfEE



20. IR ] o B i Qo 2 9 B A (42
(A) e (B) Bal2LiEEBAE (C) EHIE (D) HEPRI

21, RS - N HIRCI A A
(A) A ~ G REng (pyrimidines) » C ~ T A&IEIS(purines)
(B) DNA Hyliss & 8047 © (A+T)/(C+G)=1
(C) AT Z[Eiyastits JItE CG 5
(D) &=WfER GC & & e M

22. BgEF(thymidine) &7 -
(A) nucleoside
(B) nucleotide
(C) nucleic acid
(D) base

23. LURRHA ddATP 9450 a1 g 587
(A) FE—E d {5& C3* L —ERERT
(B) FE—{E d {3k C2’ b —EAH T
(C) A {{FRARIZE (adenine)
(D) T KW {ERRE

24. DL B A PR A e o] 2 SR ?
(A) LIS a4
(B) —fseH¥akAE L5751l (palindromes)
(C) EZR =3 B JHARGIEE A & &) DNA © 55—~ ZJERIRZThEER - bR 7 &)
B EL A {56 DNA [INEE -
(D) & FLHY EcoRI K555 3 JHMR A

25. DNA polymerase HFJfZ IEZHEE (proof-reading) - == SR EA{nffed i 25 M A FE?

(A) 5’3’ exonucleases
(B) 3’>5’ exonucleases
(C) 53’ endonucleases
(D) 3’5’ endonucleases

26. fZ1/> DNA melting temperature (Tm) » NFIRGHT A Z $EER?
(A) & 50% HJ DNA S8R5y 58 FEETE 5% DNA /Y melting temperature (Tp)
(B) 7B Hypochromism (B 038 E) ZE(H 77 2 HHNRE
(C) 771 GC 2EMS @ TnlEHS
(D) T {EHR(E > DNA BE &M » MR B B IRTF

27. 1Y DNA th(+) strand 5512 CATATGCCGCT» HilH: DNA FiEiss 5> RNA FE51] 2 fa] 2
(A) UCGCCGUAUAC
(B) UGCGGCAUAUG
(C) GUAUACGGCGA
(D) CAUAUGCCGCU



28. RN ZHEERY A ) g BUH B BRI - T H1{AT 3 TEAEE?
(A) Energy for metabolism (5411 : ATP)
(B) Enzyme cofactors (ffl%1 : NAD")
(C) Signal transduction (741 : cAMP)
(D) DAL

29. B> PCR » "NHIEIUEHEER"?
(A) —E=E template
(B) —7EZE primers
(C) &RITF—EZE 3 25
(D) —1EZZ DNA polymerase

30. LU B A AN R ?

(A) Tag DNA polymerase
(B) Klenow fragment
(C) Terminal deoxynucleotidyl transferase

(D) &=HELFRE

31. LINAE lac operon 7 50t {A] & gEER?
(A) g5 IPTG HYFEEMFRIRE T FER
(B) fi AL LR SR E MR
(C) HERNEY) beta-galactosidase & 57fi# X-gal $pk EE (4
(D) TIH#ESTES A ffisE DB Y MR R #8 A B

32. & cDNA PV EEZR By N AI{A] &7
(A) DNA polymerase |
(B) Reverse transcriptase
(C) RNA polymerase
(D) Topoisomerase

33. TR RSN I T A DNA $515H - i B2 S ey fe — TEEg?
(A) A-A
(B) T-T
(C)C-C
(D) G-G

34. LU ¥ MTX (methotrexate) 2 foifi (] # $EER7
(A) By @2 R AR
(B) 7rrasfEll S IER
(C) FEEEEHEFALE T s U AP ER - E—20[H - DNA B &K
(D) "I{ERHUREEEY)

35. EEFEFL R HAY#EES (vectors) R—EBEMH NFIH—TERHE ?
(A) BEfFEERSIT4EENL (B) EffrilEyEElE (ori)
(C) ELfFELINEEFE L (D) EfiEsERA




36. NHIH—TEEATTE - BEERAREHESE ?
(A) B HELAEE (Eastern blotting) (B) PHEREEE (Western blotting)
(C) F§/5BEE % (Southern blotting) (D) JLJ7E6EE (Northern blotting)

37. FREEE 9 E ATAIA NP EREOETAIME - SRS S E A THIH—1E tag ?
(A) GST (B) protein A (C) (His)e (D) c-myc

38. THIHR—FE 774 - EFEHfERE AL RNA BRI ED ERHATEHAY ?
(A) anti-sense RNA  (B) gene knock-out  (C) siRNA (D) ML EEZE

39. A EmAL i - (o152 Bk 2
(AR — RS AT (B) IO ELA I A R
(C)Bfhs B HA B A D) (D) b nAnARE gy

40. NHH—(ERL - Al EghER ?
(A) FUHERT A B s (B) i &A RERIEE T A BRI
(C) F&H P EH KERIEAAEET (D) SRR AN

41. T TNa"-K" ATP pump 5 Hufat - fo[$ER 2
(A) &R LIUKAE ATP HVEEH'E (B) HIiF Na" 4 Hi4HHE
(C) Wi K"26 A4HAE (D) ATP 17K B Na+/1 3R

42. 4HRERE b 2R L Ry SRR R S o R T B N YRR AE R 7
(A) beta-sheet 45%% (B) helix-turn-helix 45 (C) alpha-helix 45t# (D) coil-coil 45

43. NHUHB—A{E 57 F2 LA AL IR S Y A= S TE 2
(A) FAD (B) FDAH, (C) NADH (D) NADPH

44. NN 0 A HE R B YA AL - ] gEER ?

(A) WRIEY S B (B) A5 21
(C) /A 2 (4 (D) &7 20 a8 -

45. Frfk 18 {EhRAVAEHEE - HIHZZ(H acetyl-CoA HyZ2EL 7
(A) 8 {E (B) 9 (C) 10 {# (D) 11

46. [FHEAERE (palmitic acid, 16-C) 522 %& L > ZH4E TA A beta-oxidation FIZE4E B &
acetyl-CoA » ([ A+B=7
(A) 7 (B) 8 (C) 16 (D) 15



A7, MY ETHERI B AT g AR A > YR AR R A 2
(A) Ri& S H7HE ATP #YE{E (B) HE A E/HE ATP HYE(L
(C) HEHERNEEZHEL ATP HYJEAL (D) W& EZHE ATP HY/E(L

48. NHIAL—(EEE A 2 B el EE R S LIE R 2
(A) Transferase (B) Ligase (C) Phosphatase (D) Kinase

49. BEEE (LR —THFRPE AR A B AR - HRBE (L 2R B 0 AR E AR B BE > AT —(E
R R B N BT RE ARk BA (L 2
(A) Tyr (B) Met (C) Ser (D) Thr

50. K B RAIHL—FE A] DURFEL L Wiz (b 2
(A) Kinase (B) Transferase (C) Ligase (D) Phosphatase

51. TFI%E FCAMP 5 HYRLIK - (A EEER ?

(A) HBILLEAE protein kinase A (B) mJLLEAL protein kinase C
(C) A DAANZERT R 73 fif (D) =]%Z G protein-coupled receptor &fi{%

(BESER)



