R R2s it f 1068 ERMIIAY R
AES PR IRLII -2 F I E R

- CERAL (X504 FAL2A) KA FRTFEE)

L #rf pirak LT oo i 9
(A) Thiamine (B) Folicacid (C) Riboflavin (D) Niacin

2. NEFEEKTRS ZEEFLEEREF RSP TR —*ﬁ = Linweaver-Burk plot &2 Y
(A) Vmax (B) 1/Vmax (C) Kp/Vmax (D) -1/ K,

3. %% A Ky Pk id & (V)fe Vmax ot &(V : Vmax) s 5 & 2
(A) 0.1 (B) 0.2 (C) 05 (D) 0.9

4, Tiljwﬂ‘;/ L}f\w’?ﬁ &‘Lfﬁﬁxﬁ‘ﬁ;mr‘]%‘?
(A) gkl E (B) Eadtaidp (C) =0 Fv i piais| (D) & 4
B B ?’f SDS-PAGE gt 0 T 7P R 9
(A) vOR L e B PlEE
(B) 4c » SDS &t & 39 ?ﬁ% e
(C) #4uv » mercaptoethanol « DTT ac B3 BEpndt
(D) Rl 2o it

6. B F-v FoKfES 2 m%*r* ’ "f‘J Frit A R 7
(A) 585 30 5 ¢ 4 K2 Lys & Arg el s i e
(B) % 3-v fiF & i kjz Ala 2 Val chph =853 e
(C) CNBr : it 7k f2 Met g = 53 x4
(D) b #

7. T Fliw ‘%‘ 7c 7% Z_Hemoglobin 2 % j} i ! *ﬁ » &3 Hemoglobin $#3x O, ?
(A)CO (B)23BPG (C)CO, (D)H"

8. Lys it &2 7 7| e fE v LBk A = Salt bridge ?
(A)Glu (B)Gly (C)Asn (D) Ser

9. v FREf P> BRI ¥R AT 7w ek ?
(A) Ser (B) Asp (C) Asn (D) His

1033+ % Asparticacid 7Pl & ? (H pka~ %% 21598:3.9)
(A)69 (B)6.0 (C)53 (D)3

17T e fdiefifh 2 & L FRFEME?
(A)Pro (B)Arg (C)Gly (D) lle

12,8 Foi 2 e > TP K A A G Tl 2
(A) DEAE chromatography (B) 2D & /&
(C) IEF &4 (D) Gel filtration chromatography

Brrwfiat 280 RH MY
(A) VitA (B) VitD (C) VitK (D) VitE

‘ﬂ

e



4.5 8P 3277 fpfﬁﬁ" Hrig oA ?
(A) Alcohol dehydrogenase (B) Glucose-6-phosphate dehydrogenase
(C) Pyruvate dehydrogenase (D) Lactate dehydrogenase
15.Pentose phosphate pathway ~ #:2 /& » 1 & P 8 50 948 kT 7 7R it S 4 9
(A) NADPH {r4 #& (B) NADH e
(C) NADPH {r# 5 # (D) NADH fe§ 5 # -
16.#- Palmitic acid (C16:0) "g%rpi =% > % I R¥F> = 2EF 5> ATP?
(A) 108ATP (B) 106 ATP (C) 104ATP (D) 102ATP -
17. 6 Rerforg? 31 A 3 F 5 mR 2 F A8 £2@ 55 ATP?
(A)30 (B)32 (C)34 (D)36-
18.rf 5td 4 P & - fj\—% TPy NS 0 A F INH ?
(A1 (B) 2 (C) 3 (D) 4-
19.7 5l fe & 5 1 ¥k i %k (citric acid cycle)shi & 8 i 2
(A) 22 ATP (B) 22 NADPH
(C) eyt + (D) EERETF -
20. TP AR AT R F BP0 2 F & ATP?
(A) Synthetase (B) Ligase (C) Synthase (D) Kinase -
2.7 sl ¥ 2 Ll s a2 (A) B (B) ik (C) a4 (D) I Ak
22 ¥R T S e ik > P RE e A9
(A) "<t (B) #ag (C) Biphfatt (D) si-kiég
23.4 17— B DNA #& 78 2 = > 5 300 % ’S‘jﬂv@vi‘(T)& 200 & 5 i w4 (G) > 3R 4 B DNA
LEREHE 55?2 (A)170nm (B) 100nm (C) 150nm (D) 1 F ¥ 2t
24.1 > DNA chig ik e % > T 7 it o 4538 9
(A) B2 RPfEegs ? b
(B) - BT o8 F 40 b o
(C) k- BHET FE&LT PR o
(D) 244 f8 8 sfed iy A BcH 550 oo A Hic o
25.4pF </ DNA e Tm iz » T+ 31]??%&% ?
(A) 50% GC (B) 60%AT (C) 60% GC (D) 50% AT -
26.% LB s DNA 5 3 2 T 7 m AR % 9
(A) 2=z (B) 2dga (C) degAfERE (D) =AMN -
27.DNA :£7 (DNAcloning) iE4z+* » T 7| frmﬁ * 3045 7] DNA e~ 2 9
(A) R=rps (B) 48 (C) akps (D) B2 -
28.1 >+ DNA L4 = chdzit > T 7)) lﬂ*ﬁ‘—?
(A) &> DNA p 7 fis
(B) s B 74X E > K215 7 DNA % fdz+
(C) - 2B Apk 7 ps > KRN enDNA P A st 3k &
(D) 3% < (palindrome) DNA & 7]



29.% %% FALPARE T 4 (75 (0)~ PipERIE & (R) - fcd> 7 (P) % Hi&kt 1k (T)¥ DNA &
Flod SR AP TARA P AT 7
(A) O-R—-P->T (B) PO—-T—R (C) P-O—-R—-T (D) R-0—P->T
AL R b BT e LI I S L
(A) substrate (B) product (C) intermediate (D) transition state analog
31.%8 >> DNA #c*L 5| (DNA microarray) shéz it = 71 f» HEE?
(A) FEATAP L (B) #2457 5 B A7
(C) F¥krFulZuiFsr (D) FPEFAITHRBE FRERS
2.k *r X & % DNA Z_A& (NGS)endzit » T 7] ip —’ﬁﬁ?
(A) #tZ DNA# Ak & (B) * Sanger Method # B~ DNA%}*;{%
(C) PP AT HEDNA ¥ & (D) A5 % MAF 2R P
33+ 4% FH - FARE TR A P i DNABESF » T 5 kit a—g AR ?
(A) 5B i ¥ A543 78
(B) 5o i # LAzl sedp 2l o
(C) ¥ Bigd £k v )43 i
(D) =z i DNA i+ o DNA | 2 F
34.7 Flfm 4 » 2 A4 M DNAF T 7 ?
(A) DNAZr&pr  (B) 315  (C)RNAX &ps (D) DNA % & f+
35.7 Al H 5 M R Fd = KRl RORAR Y
(A) Cys (B) His (C) Lys (D) Ser
36. = # % ﬁ_'rﬁ,fém’?é' o AR "E T RAF e ?
(A) peptidoglycan  (B) cholesterol (C) lipopolysacchride (D) phospholipid
37.%“*5*.3£.?%§ﬁ§ﬁ’ flr LRI LB mE N R i B T 5| ‘*JF" TR gD
o 4 () A As gD k2
(A) mitochondria  (B) microsomes (C) ribosomes (D) nuclei
384 A frif it ehifAzY > TAA LY E TR AES AL P
(A) photosynthetic sulfur bacteria (B) aerobic bacteria
(C) photosynthetic O,-producing cyanobacteria (D) protist
39.7 B E - @& 7F 130 B i=Am T %9 (integral membrane protein) Rk {43 #c
(hydropathy plot) » ¢ F-9 ¥ ic 5 & B 7 %% 3 (transmembrane domain) ?

o 50 100 130

3
Hydrophobic

M Hydrophilic
‘\f’w e

o 100 130
Reﬂdue number

Hydropathy index
o

-3

(A) 1 (B) 2 (C) 3 (D) 4

40.7 7 i@ ﬁ 3adF I wre 0k e T 2 (resting membrane potential) 4% it 5 #& (-50~-70
mV)#i & %‘iﬁ@?] v 2
(A) Na' channel (B) Cl channel (C) H"ATPase (D) Na'/K' ATPase



41.5 ¢ ’9;]1'% (epinephrine) ¥ B-adrenergic receptor X B & {5 74 4 3 4 @BiLeni®® H50
G T R 8 °
(A) receptor tyrosine kinase (B) G protein-coupled receptor
(C) gated ion channel (D) receptor guanylyl cyclase
42.% & 4 (insulin)<-» MAP Kinase cascade » 5 d T 7| @ f& v B3 &5 73l ?
(A) prenylation (B) folding (C) phosphorylation (D) ubiquitination
43.7 7@ —*‘Ff % 75 1Y 39 B s A(protein kinase A, PKA) A% % i# 2«72 p = = 17 4 (second
messenger) ?
(A) cGMP (B) DAG (C) ca* (D) cAMP
A4, e Ak ik fE T bR (glucagon) A a3 e o FPITFER N BHanR R T A4kt e H&FE?
(A) glycogen synthesis | (B) gluconeogenesis |
(C) fatty acid mobilization 1 (D) ketogenesis 1
45 & R NP ik A S pF > T AR F e gs b A T ARE GG gEE R P ikang
= 97
(A) leptin (B) neuropeptide Y (C) ghrelin (D) growth hormone
46.7 7| DNA E 7] 5 — B £ 713 +=(reading frame) s %> »
5’ CCGTTATGGTCAACTTGCTGAAGC-————- 37
3’ GGCAATACCAGTTGAACGACTTCG--——-- 57
4ok TT 7 fﬁ;ié%iks%‘%(bps)#ﬁw% (deletion) » € & = F-v FHEFpFenm AR ?
(A) nochange (B) oneamino acid change (C) create astop codon (D) frameshift
47.5 trlme N AL G 1 hd-d [T (ubiquitinated protein) € 4T 71 e f *F 2 ?
(A) peroxisome (B) spliceosome (C) proteasome (D) lysosome
48.5m 7] & P P A IE i T SRSk (7 2 (lac operon) B chid did 9
(A) glucose high, lactose absent (B) glucose low, lactose absent
(C) glucose low, lactose present (D) glucose high, lactose present
49.7 Flie H 5 dwbe ¥ TS A LG ke FREEIL?
(A) ligand binding (B) DNAbinding (C) nuclear localization (D) activation
50.7F 7] im ‘ﬁ iv A5 = H 3% 3 4 ehk & %% RNA(antisense RNA) » 22455 mRNA % & - Rag
MRNA % fm % 7 % f2 & 3rd] B 8 9
(A) tRNA (B) rRNA (C) pre-mRNA (D) microRNA
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