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L e Ra 2R dpk F B~ 17pF > T 5 5 Linweaver-Burk plot & X #b
(A) Vmax (B) 1/Vmax (C) Km/Vmax (D) -1/ Kp °
Frilf R Z X TAFEME En A2 FrdiTh > NP F g 1FF 5w fadrd) ¥
(A ) competitive inhibition (B) uncompetitive inhibition
(C) noncompetitive inhibition (D) mixed inhibition -
= Michaelis-Menten Kinetics ¢ - § < Bk & =Kn F¥ > p ek iig (V) fe Vmax vt @
(V:Vmax)s 5~ 2?2 (A)01 (B)02 (C)05 (D)O09-
4. T 7|4k ooy (Bohreffect) endcit o mi“ FE?
(A) COz g "5t =R 5 chip &4
(B) MpH E¢"%Mn 2FHF hgsd
(C)COxfrf+ g ititn oZd REHST K
(D) Ma g+ kR € Mo L FHF B4 -
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5. F 7] Chymotrypsinogen =n4zit » = %‘L“i‘?
(A) 4 % uin- fips% (B) £.Z & F* trypsin % /& i
(C) &_- 4 zymogen (D) Fi-fE® &3 2 FadE o
6. THlimAEITT Ean s P ligand B &1 g MRy FL V- BB sand 9
(A) catalytic reaction (B) hormone signaling
(C) antagonistic effect (D) allosteric modulation -
7. TH PR AT ”ep\,fn?f@@] Fderd iy ?
(A) hemoglobin (B) enzyme  (C) molecular motor (D) antibody -
8. TR FEF AMALR LD T ?
(A) albumin  (B) hemoglobin  (C) myoglobin (D) immunoglobulin -
9. T PfAEY FRHLI L LS I RREREHRT FEEI HHO

(A) hemoglobin  (B) myoglobin  (C) immunoglobulin (D) albumin -
10. TAR- SEH LI LR B L - B F R RIT Y
(A) Polymerase chain reaction (B) Western blot (C) Southern blot (D) Northern blot -
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TPk FA- AHEER P OOBEL I BAFREEDEERY 2 0F%E > SFH
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(A) lectin  (B) mucin (C) integrin (D) actin -
12,72 B 207> gk (hexoses) ehscit v % § 38 2
(A)d > Bprietasx (B)d-BRAFEEM
(C) 2- fBH (D) # ¥ it f6- AP -
13. N =3 p% 2 1 F=v (N-link glycoprotein) erp% 2k — 4t f e e pt + ?
(A) Aspartic acid (Asp) (B) Asparagine (Asn) (C) Methionine (Met) (D) Serine (Ser) -
14,00 % $30PEAT gt o 5 3 L e ?
(A) x fLamokit &4 (B) 1 &~ 5 pEpicp pE
(C) g2 LBian (D) B~ i - AR -
1500 ip % 3 BRAK T & e 0
(A) hyaluronic acid (B) chitosan (C) sialic acid (D) collagen
16.7 5lip ¥ 3 Lo P piehn s 2 (A) B (B) 44 (C) »ad (D) 1 #d -
17.7 7R &= (> A B #2972 4 ¥ (translation) i £z ?
(A) mRNA (B) DNA (C) tRNA (D) 4% -
18.%+ 4247 —DNA R A7 = &7 Irdk A FlicP PF > T 7 038 5 % Bqodk A fe 2R 2 - R 7
(A) A=T (B) A+G=C+T (C) A+T=G+C (D) A+C=G+T (E) G=C -
19.%35m % > 3 B A2 DNARZ|Fade AL R 975 557
(A)6+ (B)6FH® (C)6F (D)6 -
20.% - DNA gl »snd ¥ - FLE 5 4 ﬁﬁ‘ri}fi» 7 5’-GGCATCGGT-3" - K DNA z_ ¥ - e
HEER G 7] 3)E R ?
(A) CCGTATCCA (B) ACCGATGCC (C) CCATATCCA (D) AGGTAGCC -
21.7 7|7 fd g B H P2 F] ik (cholesterol) srf7 4 4 7
(A) eicosanoid (B) sphingolipid (C) steroid (D) polyketide »
22.% %-F-v (integral membrane protein) 7% %% (transmembrane domain) <k % &= >3 F & 3
% e ) e fEA A (R-group) ?
(A) nonpolar (B) polar (C) negatively charged (D) positively charged -
23.7 7l e K Bt fmre B b Hge o $9 38 ﬁis?](primary active transport) ?
(A) glucose transporter (B) Na*-K* ATPase
(C) Na'-glucose symporter (D) aquaporin °
247 7| iwfapr & v it PIP, &~ 2> 224 DAG 2 IP3# i - =t 7 £ (second messenger) ?
(A) adenylyl cyclase (B) protein kinase C (C) MAPkinase (D) phospholipase C -
25.7 7lie F & e i F F-d (intracellular receptor) » 4% 7% i 18 ¥ £ 4v 53 + (enhancer).s & > 3
FAFER?
(A) insulin receptor (B) acetylcholine receptor (C) steroid receptor (D) rhodopsin °
26> E i mie P o TR A S faﬁ;ii”?é pod-w FetEiEg B
(A) Avidin  (B) Charperonin  (C) Polysaccharide (D) Ubiquitin -
27. . m%e & (T 4FPF £ & MRNA FFir -*'ﬂ PER?
(A)Ribosomal binding site (B)RNA polymerase (C)Nucleoside triphosphate (D )Promoter »
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28.m i (74 3F ¥ *  (translation) pF > 2 F & T A 9
(A) miRNAs (B) GTP (C) Aminoacyl-tRNA synthetase (D) Charged tRNA -
2077 o RH & fw ORI g B Y
(A) Polyrlbosome (B) Proteasome (C) Lysosome (D) Operon °
30.7 A 0 mF T 0L RNA G4 2 & & DNA?
(A) PfuDNApolymerase (B) RNA polymerase
(C) Reverse transcriptase (D) DNA polymerase -
3LPCR(% & vl 8 F ) MFNF ot Frde e 495 DNA f2 B 9
(A) #v#& (B) &* ATP (C) E*pr%2 (D) HZIAT -
32.5 K 1970 & i =& «H£ 2 DNA (recombinant DNA)jiﬁ:r“f P et B & pr (ligase) » ¥ b F
Jﬁ 1 R 7
(A) DNA polymerase % & f# (B) reverse transcriptase & i 4%
(C) restriction endonuclease *I4|p “»fix (D) proteinase v fi# o
BWBHE SFESFPFLAIEA g L2 AT
(A) HSP (B) GFP (C) His-tag (D) VP28 -
34.DNA 4 = ez RS H 5 2
(A) gulx.  (B) Eu#ka, (C) =%l (D) Eusd -
35.5 K B >+ DNAreplication fr 3 & F& ?
(A) semiconservative (B) 3’—5’direction (C) semidiscontinuous (D) RNA primer »
36.A~B~-~C=#3%v9 % > H43F& 4% 5 68000 - 30,000 - 10,000 - & it {7 Sephadex G-50
Bk 8 im (Gelfiltration) » # ik dienk (500 B Ao B E_:
(A) ABC (B)BCA (C)CAB (D) CBA-
37.SDS A2 2 BF i 5@ ?
(A) Az 30 oo d (B) ®g o o avsite B
(C) RlEFvd F2E2TH (D) A v Fzim+d -
38.4 2% (Hemoglobin) fe3~iz2% (Myoglobin) 4% v i :‘%f;v‘ Er g awRAE & AT &
FAFREY
(A) = jatdp (Fe*)  (B) = g~ (Fe?)
(C) = 443 (Mn®) (D) = § 443 (Mg?)-
39.7 sk~ Bryeipien® T 2 (lsoelectric point) % pH 10.0 *&iT ?
(A) per=ps (Tyrosine) (B) ¥ p "=t (Phenylalanine)
(C) sxps (Histidine) (D) #r=pt (Lysine) »
40.7 5|30 - v o vz BEY ahi e Bond o im K b ?
(A) Hydrogenbond (B) lonichond (C) Peptide bond (D) Hydrophobic bond -
41.% - PaFkoureacycle » ¥ 2 L S 5 23 NHe™ 9
(A)l (B) 2 (C) 3 (D) 4-
42.50p Rt A 4 ANHE 2 & T AR A N R e P ?
(A) Glutamlne (B) Glutamate (C) Aspartate (D) Alanine »
43,7 7 @ ﬁ FOE-E AR REL T O~ R AR
(A) Carnitine (B) VLDL (C) Bileacids (D) Lecithin -
$3F > &34 F




A4.7 Pl AR ek Ny s B KR ?

(A) p-oxidation (B) saponification (C) hydrogenation (D) w-oxidation -
45. 4 3 Fme ¢ > & — & % glucose = r AL BT s o X A4 50 a3 ATP?

(A)30 (B)32 (C)34 (D)36-
46.7 7| i@ —*‘Ff # &3t ketone body ?

(A) Pyruvate (B) Acetone (C) Acetoacetate (D) D-B-Hydroxybutyrate °
47.Gluconeogenesis L & § 4T A EEF P &7 ?

(A) i (B)wo (C) 5 (D) %% -
AB.f $tho g 2 B R M PR NPEN AR FR L TR ANHE B

(A) Glcolysis (B) Ureacycle (C) Glyoxylate cycle (D) Gluconegenesis -
49.Coricycle & & i 7 7| @ 4 F 3% 2

(A) Lactate (B) Pyruvate (C) Fattyacid (D) Glucose -
508w ¢ 42 T AR fApEE 0 Flet &2 d glycogen A2 2 glucose ?

(A) Glucose-6-phosphatase (B) Phosphoglucomutase

(C) Glycogen phosphorylase (D) Hexokinase °
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